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焦磷酸验证位点挑选指南 

 

1. 从关注基因挑选位点进行验证 

1.1 从差异分析总表拉相关基因的位点信息 

1.2 整理合并数据 

1.3 筛选标准 

1.3.1 P 值＜0.05 

1.3.2 Δβ≥0.1 

1.3.3 Mean β≥0.1，因为若样本位点的β太低，焦磷酸验证平台的灵敏

度不够，可能会导致结果出现误差。 

1.3.4 UCSC_REFGENE_GROUP：最好位于 TSS200 或 1500,若没有合

适的 CG 位点，可适当放宽条件。因为启动子区的 cg 位点的甲基

化程度通常和基因表达负相关[1]。Gene body 区的 cg 位点的甲

基化程度通常和基因正相关[2、3] 

1.3.5 SNP_DISTANCE：挑选 CG 位点距离 SNP 位点距离大于 10 以上

的位点，若没有合适的 CG 位点，可适当放宽条件[4]。因为 SNP

位点若与 CG 位点重合或距离太近，会影响实验结果。 

1.3.6 SNP_MinorAlleleFrequency：挑选等位的突变频率≤0.05 的

CG 位点，若没有合适的 CG 位点，可适当放宽条件[4]。 
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2. 挑选可以区分组别的标志物 

2.1 筛选标准 

2.1.1 P 值＜0.05 

2.1.2 Δβ≥0.1 

2.1.3 Mean β≥0.1，因为若样本位点的β太低，焦磷酸验证平台的灵敏

度不够，可能会导致结果出现误差。 

2.1.4 UCSC_REFGENE_GROUP：最好位于 TSS200 或 1500,若没有合

适的 CG 位点，可适当放宽条件。因为启动子区的 cg 位点的甲基

化程度通常和基因表达负相关[1]。Gene body 区的 cg 位点的甲

基化程度通常和基因正相关[2、3] 

2.1.5 SNP_DISTANCE：挑选 CG 位点距离 SNP 位点距离大于 10 以上

的位点，若没有合适的 CG 位点，可适当放宽条件[4]。因为 SNP

位点若与 CG 位点重合或距离太近，会影响实验结果。 

2.1.6 SNP_MinorAlleleFrequency：挑选 CG 位点附近最小等位基因

频率≤0.05 的 CG 位点，若没有合适的 CG 位点，可适当放宽条件

[4]。 

2.2 缩小范围 

得到满足以上条件的 CG 位点后，在再从里面挑选位于自己感兴趣基

因和课题相关基因的位点。 
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